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TEA per contrastare lo stress idrico: l’editing del gene EPFL9-2 in vite ha un effetto sia sulla 
densità stomatica che sull’anatomia dei vasi xilematici e delle radici 
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Scopo della ricerca 

L’obiettivo è stato studiare, in vite, la funzione di VviEPFL9-2, uno dei due paraloghi del gene EPFL9 
(epidermal patterning factor like 9). In Arabidopsis EPFL9 è un piccolo peptide secreto dalle cellule 
del mesofillo fogliare nell’apoplasto da cui raggiunge l'epidermide, dove attiva il fattore 
trascrizionale SPEECHLESS, responsabile dell’induzione del destino stomatico. 

Materiali e metodi 

VviEPFL9-2 è stato editato (knock-out, KO) nelle varietà ‘Sugraone’, ‘Syrah’ e nel portainnesto ‘Kober 
5BB’ tramite CRISPR/Cas9, veicolato attraverso Agrobacterium tumefaciens. Nei tre genotipi 
(comparando KO vs WT) sono state valutate densità stomatica (SD) e scambi gassosi. In ‘Kober 
5BB’ inoltre è stata valutata la morfologia radicale (tramite la crescita in rizotroni) e sulle radici sono 
state condotte analisi di trascrittomica e di microscopia confocale. Mediante microinnesto sono 
state ottenute combinazioni Kober/Syrah WT e KO per le quali sono stati analizzati SD, scambi 
gassosi e anatomia degli xilemi del fusto. 

Principali risultati 

Il KO di EPFL9-2 ha ridotto significativamente la densità stomatica in tutti i genotipi analizzati, 
migliorando l’efficienza d'uso dell’acqua (WUE). Nei portainnesti editati inoltre è stata osservata 
una riduzione dell’angolo geotropico delle radici, un aumento del diametro radicale, un aumento 
del numero dei vasi xilematici insieme ad una riduzione della loro area e l'attivazione del pathway 
della lignina. In aggiunta, varietà WT innestate su portainnesti editati hanno mostrato un 
miglioramento di WUE.  

Conclusioni 

L’analisi funzionale di VviEPFL9-2 in pianta ha mostrato che questo gene può determinare più 
caratteri in diversi organi e che la sua perdita di funzione contribuisce a migliorare l’adattabilità 
della vite alla siccità. 


